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Részteriilet: Tomegspektrometrias molekulatomeg-meghatarozas és szerkezetvizsgalat

A méréseket a palyazat elsé szakaszdban az ELTE Bioldgiai Intézet alagsor 00.208 és 00.209
laboratériumokban elérhet6 Thermo Scientific Q Exactive Focus orbitrap MS/MS
tomegspektrométerrel végeztilk, amelyhez Dionex UltiMate 3000 UHPLC rendszer csatlakozik. 2020
majusaban az ELTE Kémiai Intézet 6.105 laboratériumaban belzemeltlink egy Waters Select Series
Cyclic IMS, kvadrupol-repilési id6 tomegspektrométert is, amelyhez Waters I-Class UHPLC rendszer
csatlakozik. Ett6l az id6ponttdl kezdve mindkét miszeren végeztiink méréseket. A Thermo rendszeren
tulnyomaorészt pontos molekulatémeg-meghatdrozasokat végziink kismolekulak és peptidek esetén, a
Waters tomegspektrométerrel ezeken feliil fehérjék intakt molekulatomeg-meghatdrozasa, komplex
fehérjemintdk peptidtérképezése, proteomikai elemzése, nemkovalens komplexek, klaszterek
tanulmanyozasa is megvaldsithatd.

A nyers mérési adatok a Thermo rendszer esetén kiils6 merevlemezre mentve érhetéek el a
muszerfelel6snél, a Waters készilék esetén pedig az adatok a laboratériumban taldlhaté
szamitégépeken taldlhatdak. Mindkét laboratériumban mdszernaplét vezetiink az adott mf(iszer
hasznalatardél. A mérési eredményeket a mlszerhez tartozé szoftverrel kiértékelve, asszigndlva
tovabbitjuk a kutatdk részére.

A HunProtExc program keretében végzett mérések digitalizdlt muszernapld-kivonatat
Flggelékként csatoljuk.

Részteriilet: Proteomikai elemzések

A projekt elsé részében a proteomikai mintak tomegspektrometrids elemzése a Természettudomanyi
Kutatokozpontban tortént, amelyhez egy Bruker Maxis Il ETD tomegspektrométert hasznaltunk
Thermo Dionex UltiMate 3000 UHPLC-vel kapcsolva. A palyazat ideje alatt az ELTE Kémiai Intézetben
beltizemelt Gj LC-MS/MS rendszer ezenfeliil szintén alkalmas proteomikai mintdk elemzésére. A munka
soran megtortént a mliszer (izembe helyezése és folyamatosan folyik a felhasznaldk, valamint
hallgaték oktatasa, képzése. A tomegspektrometrids elemzésekhez MS® tipusl, Osszion-
fragmentacidra alapuld, kétlépcsés MS/MS méddszert dolgoztunk ki. Optimalizéltuk a kromatografias
elvalasztdst, amelyhez 1 mm bels6 atmér6jlii mikroanalitikai oszlopokat hasznalunk. A
tomegspektrometrids detektdlds soran az ionforrast alacsony aramldsi sebességl elektrospray
ionforrdssal lzemeltetjik. A kidolgozott mérési koriilmények alkalmasak gélbdl torténd
fehérjeazonositasra 1D és 2D gélek esetén is, tovabba ,shotgun” megkozelités szerint
fehérjekeverékek kozvetlen, elészeparacio nélkiili vizsgalatara, enzimatikus hasitas utan.

FUGGELEK

- A Thermo Scientific Q Exactive Focus orbitrap tomegspektrométerrel végzett mérések
kivonata (m(iszernapld kivonata, karbantartasi adatok nélkiil)

- A Waters Select Series Cyclic IMS Q-TOF tomegspektrométerrel végzett mérések kivonata
(mdszernapld kivonata, karbantartasi adatok nélkiil)



